BAB 5
SIMPULAN

5.1 Simpulan

Berdasarkan hasil pengolahan data tersebut, dapat disimpulkan bahwa
terdapat perbedaan antara siRNA dengan pasangan basa C-U dan siRNA
dengan pasangan basa C-G.

Hal ini dapat dilihat dari parameter RMSD, ikatan hidrogen, sudut
torsional, dan parameter RMSF dimana didapatkan sifat struktur dan

fleksibilitas yang berbeda.

5.2 Alur Penelitian Selanjutnya
1. Perlu adanya penelitian lebih lanjut pada temperatur in vivo.
2. Perlu adanya penelitian lebih lanjut untuk melihat kestabilannya

terhadap protein.
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