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BAB 5 

SIMPULAN 

 

5.1.  Simpulan 

 - Protein Argonaute lebih konvergens dibanding siRNA 

 - siRNA lebih fleksibel dibandingkan dengan protein  

 - Terlihat satu ikatan hidrogen, yaitu antara RG4-ARG64 

Berdasarkan hasil pengolahan data, dapat disimpulkan bahwa tidak 

terbentuk kompleks antara siRNA dan Argonaute selama simulasi 2000 ps. 

 

5.2.   Alur Penelitian Selanjutnya 

  Perlu adanya penelitian lebih lanjut pada temperatur yang berbeda. 
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